




Toggle navigation[image: ]

	

	
português (Brasil)

	
English

	
español

	
italiano

	
Deutsch




	












	
português (Brasil) 
	
português (Brasil)

	
English

	
español

	
italiano

	
Deutsch






	
Entrar



Toggle navigation












Ver item 
	
 
                        Página inicial

	
Teses e Dissertações

	
Teses e Dissertações defendidas na UCS

	
Programa de Pós-Graduação em Biotecnologia

	
Mestrado Acadêmico em Biotecnologia

	
Ver item





	
 
            Página inicial

	
Teses e Dissertações

	
Teses e Dissertações defendidas na UCS

	
Programa de Pós-Graduação em Biotecnologia

	
Mestrado Acadêmico em Biotecnologia

	Ver item












JavaScript is disabled for your browser. Some features of this site may not work without it.













Análise de expressão diferencial de genes: uma solução computacional para identificação de biomarcadores de tumores gástricos em humanos











Visualizar/Abrir


 Dissertação Marcos Vinicius Rossetto.pdf (1.606Mb)



 Dissertação Marcos Vinicius Rossetto.pdf (218.9Kb)









Data
2021-09-22


Autor

Rossetto, Marcos Vinicius




Orientador

Silva, Scheila de Avila e




Metadata

Mostrar registro completo






Resumo

O Câncer é a segunda maior doença causadora de mortes mundialmente, sendo o câncer gástrico o terceiro mais fatal. Neste contexto, o presente trabalho tem por objetivo a identificação de possíveis biomarcadores em tumores de câncer gástrico humano, por meio do desenvolvimento de uma ferramenta computacional dedicada a exploração e visualização da expressão gênica diferencial e da análise de sobrevivência de pacientes clínicos. Na realização desta pesquisa, utilizou-se dados
de microarranjos disponibilizados no banco de dados público GEO com os seguintes códigos: GSE33335, GSE54129. Utilizando os conjuntos de dados, foram aplicados testes estatísticos na busca de genes estatisticamente diferencialmente expressos. Foram encontrados 39 genes com expressão diferencial entre o grupo de tecido tumoral e tecido não tumoral adjacente. Dentro desse grupo de genes diferencialmente expressos, foram selecionados os 3 genes com o menor p-value.
Estes genes foram submetidos a ferramenta C-Gemis (desenvolvimento próprio) para o enriquecimento dos dados utilizando os dados do repositório TCGA. Essa análise indicou que o gene SIDT2 apresentou potencial como biomarcador para câncer
gástrico do subtipo difuso da classificação de Laurén. [resumo fornecido pelo autor]




URI

https://repositorio.ucs.br/11338/8780



Collections

	
Mestrado Acadêmico em Biotecnologia [177]





















DSpace software copyright © 2002-2016  DuraSpace



Entre em contato | Deixe sua opinião






Theme by 


[image: Atmire NV]






 
 
















Buscar DSpace



Esta coleção








Navegar


Todo o repositórioComunidades e ColeçõesPor data do documentoAutoresTítulosAssuntosEsta coleçãoPor data do documentoAutoresTítulosAssuntos


Minha conta


EntrarCadastro























DSpace software copyright © 2002-2016  DuraSpace



Entre em contato | Deixe sua opinião






Theme by 


[image: Atmire NV]






 
 







